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Montevideo, 27 de Octubre de 2022
Ref. N° 12/001/3/6394/2022.-
Mediante acceso a la informacion publica se solicita:

“Recientemente vuestro Ministerio me ha respondido que sobre la secuenciacion del virus existen
abundantes publicaciones cientificas sobre el tema.
https.//drive.google.com/file/d/1wigfZMfrhgWBLiwGo3Yx3-KG2uC6HTak/view ?usp=sharing

1) Puede el MSP informar a la poblacion la secuenciacion completa que se corresponda
con el VIRUS SARSCOV2 ? Partiendo de la base que se trata de un trabajo donde el virus fué
cultivado, purificado, centrifugado, aislado, y secuenciado y no completado por software”.

Consultado el Departamento de Laboratorio, se informa:

Existe numerosa literatura cientifica internacional publicada, revisada por pares. Se
adjuntan referencias de trabajos en los que se ha logrado aislar, purificar y estudiar la secuencia
genética completa del SARS-CoV-2. Las secuencias del genoma viral obtenidas y publicadas
son habitualmente compartidas en bases de datos que recopilan esta informacion como GISAID
(Global Initiative on Sharing Avian Influenza Data) https:/gisaid org/ , NCBI (National Center
for Biotechnology Information) https:/www.ncbinlmnih.gov/ y ViIPR (Virus Pathogen
Resource) https://www _viprbre.org/
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En virtud de los motivos expuestos se sugiere hacer lugar a lo solicitado en los términos

del presente informe.-
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VISTO: la solicitud de informacién publica efectuada , al amparo de lo
dispuesto por la Ley N° 18.381, de 17 de octubre de 2008;
RESULTANDO: que el peticionante solicita se informe si el Ministerio de
Salud Pudblica puede dar a conocer a la poblacién la secuenciacién
completa que se corresponda con el virus SARSCOV?2;

CONSIDERANDO: 1) que corresponde hacer lugar a lo peticionado;

IT) que de acuerdo a lo dispuesto por el Articulo 16 de
la citada disposicion legal, el acto que resuelva la peticion debe emanar del
jerarca maximo del Inciso o quien posea facultades delegadas al efecto;
ATENTO: a lo precedentemente expuesto y a lo establecido por
Resolucion Ministerial N° 38/991 de 22 de enero de 1991;

EL DIRECTOR GENERAL DE SECRETARIA

en ejercicio de las atribuciones delegadas

RESUELVE:

1°)  Autorizase el acceso a la informacién, en referencia a la solicitud
efectuada
, al amparo de lo dispuesto por la Ley N°
18.381, de 17 de octubre de 2008.

2°)  Notifiquese a la parte interesada a través de Secretaria de la
Direccion General de Secretaria. Pase al Departamento de
Comunicaciones para su publicacion en la pagina web institucional.

Cumplido, archivese.
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